61. Deutsche Pflanzenschutztagung - 11. bis 14. September 2018 - Universitdt Hohenheim

Rehanek M, Otto F, von Bargen S, Bandte M, Biittner C, 2018:
Untersuchungen zur Verbreitung eines neuartigen Emaravirus in

Samlingen der Stieleiche (Quercus robur L.).

(Studies on the distribution of a novel emaravirus in seedlings of Common oak
(Quercus robur).

Posterthema: Molekulare Phytomedizin / Virologie / Bakteriologie /
Mykologie

Poster 137, 61. Deutsche Pflanzenschutztagung ,Herausforderung
Pflanzenschutz — Wege in die Zukunft®, 10. bis 14. September 2018, Universitat
Hohenheim; Julius-Kiihn-Archiv 461, S. 527-528

» Poster-Abstract: 128 KB » Poster: xxx KB

137 - Untersuchungen zur Verbreitung eines neuartigen Emaravirus in
Samlingen der Stieleiche (Quercus roburL.)

Studies on the distribution of a novel emaravirus in seedlings of Common oak (Quercus robur
L)

Marius Rehanek, Franziska Otto, Susanne von Bargen, Martina Bandte, Carmen
Biittner

Humboldt-Universitat zu Berlin, Lebenswissenschaftliche Fakultat, Albrecht Daniel Thaer-Institut fur
Agrar- und Gartenbauwissenschaften, Fachgebiet Phytomedizin

Virusverdachtige Symptome werden an Eichen oft beobachtet, aber der verursachende
Erreger konnte lange nicht identifiziert werden (Nienhaus, 1975; Biittner et al.,, 2013).
Durch Pfropfung lassen sich die Symptome auf Eichensamlinge Gbertragen (Blttner und
Fiihrling, 1996). In der oft mit Eichen vergesellschafteten Eberesche wurde mit EMARaV der
erste Vertreter einer neuen Virusgattung identifiziert (Mielke und Miihlbach, 2007). Seither
wurden Emaraviren in zahlreichen weiteren wirtschaftlich und o6kologisch wichtigen
Pflanzenarten beschrieben (Mielke-Ehret und Mihlbach, 2012). Eine Moglichkeit zur
Untersuchung viraler Krankheiten stellen moderne Hochdurchsatzsequenzier-Methoden
(HTS) dar. Sie bieten die Moglichkeit der Virusidentifizierung in Pflanzen ohne vorherige
Kenntnisse des Erregers. Erstmals ist es gelungen, mittels HTS in einer erkrankten Stieleiche
(Q. robur) mit chlorotischen Ringflecken an den Blattern ein neuartiges Emaravirus zu
identifizieren. Das Virus besitzt wie alle bisherigen Vertreter ein segmentiertes
multipartites RNA-Genom, wobei jedes Segment fiir ein virusspezifisches Protein kodiert.
Mit Hilfe spezifischer RT-PCRs zur Detektion der identifizierten viralen Genomsegmente
kann das Virus in erkrankten Eichen nachgewiesen werden. Der haufige Virusnachweis in
Eichenpopulationen verschiedener Standorte sowohl in Deutschland, als auch
Sudschweden und -norwegen lasst darauf schlieBen, dass das neuartige Emaravirus weit
verbreitet ist. Die virusverdachtigen Symptome an erkrankten Baumen kénnen an allen
Blattern gleichmaBig verteilt sein oder nesterweise nur in einigen Bereichen auftreten. Um
die Verteilung des Virus innerhalb des Wirtes zu verstehen, wurde Blattmaterial von
infizierten Eichensdmlingen durch RT-PCRs zur Detektion verschiedener Genomsegmente
auf eine Infektion getestet. Wahrend an einigen Sdmlingen das Virus nur in Blattbereichen
mit chlorotischen Ringflecken nachweisbar war, gelang an anderen Samlingen auch der
Nachweis in Bereichen ohne Symptome. Fir die Diagnostik der Infektion ist die genaue
Bonitur der Baume auf vorhandene Symptome ebenso die Voraussetzung wie die
Detektion des Errergers mittels eines sensitiven Nachweisverfahrens.
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