Genomorganisation eines neuartigen Emaravirus in Stieleiche 5 n%‘ 5
(Quercus robur L.) ?
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An Stisbsichen |{Quercus robur L) wurdsn in frithen Stodien wiresverdSchtigs Symptome wie chlorotische Ringfiacosn wnd
Scheckungen  becbachtet [1]. Diese Symptome sind awch heuvtutage héufiy  angutreffen 2. Mt Hilfe  der
Heochdurcheatz sequenzierung | NGS, Buminag RMAS =g} wurd s dax Virom siner =rkrankten Stislsiche untersucht. Ex wurden Contizs
in assemblierten Sequenzdaten identifiziert, die griite Ahnfichksit 2o 4 Genomssgmenten von Emareviren aufwiesen {[3]; Abb. 1).
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[ Assoziation des Virusnachweises mit beobachteten Symptomen ]

 Gesammeites Blattmatersl von erkraniten Stielsichan {abb. 2. n = 138] wurde auf die infektion mit dem Virus getectet. Dazw
wurden diagnostische PCRs mit sperifischen Primenn zur Deteidion der identifizierten 4 Genomsesgments entwicks=lt {Gb. 1).
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[ Amplifikation vollstdndiger Genomsegmente

D= Sequenzinformationsn der identifzierten Genomsszments wurdsn dunch =ine VolllSng=n-PCR mit Emaravines-spes fischen
terminalen Primemn vervollstindigt [4]. Fir erfomnkte 5ticlsichen mit chiorotischen Ringflecken konnte=n mehrere Banden
detektiert werden, dis mit den srearteten Grilsn der Genomssgments korrafisnen (Abb. 3], Amplfzierts Fragments wwrden

| kioniert, sequenziert und die Lange=n der RN Az bestimmt. Dabei wurde sin finftes Genomseg ment = identifiziert, das ebenfalls mit
ermniten Stielsichen assoziert ist (b, 2].
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BEL 3: wdllimgeren

Zusammenfassung

In Stiedeichen tritt sin newsrtiger Vertreter der Emea>svinen suf. e Wines it mit chlonotischen Ringflecken und Scheckungen an
den Bochenbisttern komrefiert. Betroffen sind BSume der verschiedensten Habitate [Sbb. 2} Des Vires Esst sich in erkrankten
Bchen durch spezifische RT-PCRs zur Detektion sller virslen Genomsegmente nechweisen [Tk, 1; Teb. 2, n = 139) Der
erfolgreiche Vinsnachweis in mehreren dewtschen, schwedechen und noreegischen Ssndorten legt sine weite Verbreitung
des putstiv newen Emarevires nahe. Neben den vier im NGS identifizierten RNAs enthalt das Vines mindestens ein weiteres
Genomsegment, des fiir sin Protein unbelksnnter Funktion kodiert.
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