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Birken-assoziierte Insekten als potentielle Vektoren des Cherry leaf roll virus
Potential vector insects of Cherry leaf roll virus associated with birch trees

Insekten konnen als Ubertrager von Pflanzenviren fungieren und somit deren Epidemiologie beeinflussen. Cherry
leaf roll virus (CLRV) ist ein weltweit verbreitetes Pflanzenpathogen, welches eine Vielzahl von Gehdlzen und
krautigen Pflanzen infiziert. Fur dieses Pflanzenvirus sind bisher keine biologischen Vektoren belegt,
Untersuchungen deuten allerdings auf deren Vorhandensein hin. Zu den Wirtspflanzen des CLRV gehéren auch
verschiedene Betula-Arten. Es wurde untersucht, welche Sandbirken-assoziierten Hemipteren an der Ubertragung
von CLRV beteiligt sein kdnnen.

Das Hemipterenspektrum wurde in den Sommermonaten Juli und August an elf ausgewahlten Betula pendula nach
Entnahme von Klopfproben mit nachfolgender Bonitur morphologischer Merkmale ermittelt. Es konnten zehn
Wanzen-, acht Zikaden- und acht Pflanzenlausarten bestimmt werden.
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Mittels IC-RT-PCR (immunocapture-reverse transcription-polymerase chain reaction) wurden 18 pflanzensaugende
Spezies auf CLRV-Kontamination getestet. Das Virus wurde in den zwei Arten Kleidocerys resedae (Wanzen) und
Kybos lindbergi (Zikaden) nachgewiesen. Dabei wurde eine CLRV-Kontamination in letzterer Spezies erstmals
detektiert. Fir beide Arten wurde das Ergebnis durch Sequenzierung der partiellen CLRV-3'Non coding region
(NCR) bestatigt. Die CLRV-Infektion der Betula pendula Straenbdume konnte ebenfalls durch IC-RT-PCR
gezeigt und in zwei Baumen durch Sequenzierung verifiziert werden.

Durch Ermittlung der Nukleotidsequenz des 362 bp langen Fragments der CLRV-3'NCR wurden die in den
Insekten beziehungsweise Betula pendula nachgewiesenen CLRV-Varianten Verwandschaftsgruppen zugeordnet.
Es ergab sich eine relativ hohe Variabilitat innerhalb der Fragmentsequenzen aus den Insekten, welche in vier
phylogenetische Gruppen (A, B, D und E) clusterten. Die beispielsweise aus Baum M0291 analysierten Sequenzen
wurden alle der phylogenetischen Gruppe A zugeordnet wahrend eine CLRV-Variante von Baum MO063 in die
phylogenetische Gruppe E einzuordnen war. Diese Verwandtschaftsgruppe E wurde erstmals fir ein CLRV-Isolat
aus einer deutschen Birke ermittelt.
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