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Virusinfektionen in finnischen Laubgehdlzen
Viruses infecting deciduous trees in Finland

Seit 2002 treten in den Birkenbestdnden Finnlands an verschiedenen Betula-Arten vermehrt Symptome wie
Adernbanderung, diffuse Blattscheckung, Blattrollen und Wachstumsdepressionen auf, die mit dem Cherry leaf roll
virus (CLRV) assoziiert werden konnten (Jalkanen et al. 2007). In Siid- und Mittelfinnland dominieren die Arten B.
pendula (H&ngebirke) und B. pubescens (Moorbirke); im Norden auch die Arten B. pubescens spp. czerepanovii
(Bergbirke) und spp. appressa (Kiilop&a-Birke) sowie B. nana (Zwergbirke).

Die Bonituren und Probenahmen an ausgewéhlten Uber ganz Finnland verteilten Standorten umfassen sowohl
StraBenbdume als auch forstlich genutzte Flachen, einschlieBlich einiger weiterer Laubholzarten sowie
Wasserproben. Blatt- und Blutenmaterial von Betula spp., Sambucus racemosa (Roter Holunder) und Sorbus
aucuparia (Eberesche) wurden mittels einer CLRV-spezifischen IC-RT-PCR untersucht. Des Weiteren wurden
Ebereschen von verschiedenen finnischen Standorten auf eine Infektion mit dem European mountain ash ringspot-
associated virus (EMARAYV) mittels gesamt RNA-Isolierung und anschlieBender RT-PCR untersucht.

CLRV konnte unter anderem in zwei Betula pendula aus einer Samenspenderanlage in Mittelfinnland
nachgewiesen werden. Zudem wurde das Virus in S. racemosa mit deformierten Blattern detektiert und vereinzelt
in Ebereschen nachgewiesen. In vier von 6 untersuchten S. aucuparia Blattproben mit Ringflecken wurden
EMARAV-spezifische Fragmente der RNA3 mit Hilfe der RT-PCR amplifiziert (204 bp) und durch Sequenzierung
bestétigt. Eine dieser Pflanzen wies eine Mischinfektion mit CLRV und EMARAYV auf. Die Sequenzierung der
CLRV-spezifischen IC-RT-PCR-Fragmente (261 bp) aus drei untersuchten B. pendula bestatigte aufgrund der
partiellen Hullprotein-kodierenden Region die atypische phylogenetische Gruppierung finnischer CLRV-Varianten
aus Birke, die durch Vergleich der konservierten 3' nicht-kodierenden Region postuliert worden war (von Bargen et
al. 2009).
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